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# #
0 # e e -
1 ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP
2 ILE WE ILE ILE ILE ILE JLE LE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE WE ILE ILE ILE ILE ILE ILE
3 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GIN GLN
4 MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET  MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET
5  THR(.98) THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
6 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
7  SER(.95) SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
8 PRO{.98) PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO
] SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
g 10 SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
R 1 LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
Y 12 SER(96) SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
13 ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA  ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
14 SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
15 VAl;f( VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL
16 LY(.9 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
17 ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP  ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP
18 ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG
19 VAL(.97) VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL
20  THR(.96) THR THR THR THR THR 7THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
21 ILE(.95) ILE ILE ILE WE ILE ILE IE ILE |ILE (LE ILE ILE ILE JLE ILE ILE WE ILE ILE ILE ILE ILE ILE
22 THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
23 __CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS
24 GLN GLN GLN ARG ARG GLN GLN ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG GLN GLN GLN GLN ARG ARG GLX
25 ALA(.95) ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA  ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
26 SER SER SER SER ARG SER SER SER SER SER GLY SER SER SER SER SER SER ASN SER ARG SER SER SER
S;A GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GIN HiIS GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN HIS GLX GLX GLN
278 = oD Do . = Lo oo o oz
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28 ASP ASP ASP SER GLY ASP ASP GLY GLY GLY ASN SER GLY GLY GLY GLY SER VAL ASP ASP SER SER ASP
29 ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE WE ILE WE ILE ILE ILE  ILE  iLE WE ILE WE ILE ILE ILE ILE ILE
30 SER SER ILE SER SER ARG ASN ARG SER SER THR SER ARG ARG ARG ARG ASN SER ARG SER SER SER SER
31 ILE ASP LYS SER SER LYS HIS ASN ASN SER ASN ASN ASN ASN ASN ASN LYS LYS SER ASN SER SER ASP
32 PHE TYR TYR TYR TRP HIS TYR ASP TYR TRP PHE TYR ASP ASP ASP ASP TYR SER TYR TYR TYR TYR TYR
33 LEU LEU LEU LEU LEU tEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU ALA LEU LEU LEU LEU LEU VAL
34 ASN ASN ASN SER ALA ASN ASN THR ALA ALA SER ASN  GLY GLY GLY GLY ASN ASN ASN ASN ASX ASX ASN
35 TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP
36 TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR PHE TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR PHE TYR TYR
37 GLN GLN GLN GLN GLN ASP GLN GIN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GIN GLN GLU GLN GLN GLN GLX GLX
38 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GIN GLN GLN GLN GLN GIN GLN
39 LYS LYS THR LYS LYS LYS # LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS # ARG LYS LYS
40  PRO(.95) PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO GLN PRO
F 41 GLY GLY GLY GLY GLU GLY # GLY GLY GLU GLY GLY # GLY GLY GLY
R 42 LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS THR LYS LYS LYS LYS LYS GLN LYS
2 43 ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
44 PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO
45 LYS LYS LYS GLN LYS ARG LYS LYS LYS LYS THR LYS LYS LYS LYS
46 LEU LEU LEU VAL SER LEU ILE ARG SER SER LEU LEU LEU LEU LEU
47  LEU(.98) LEU LEU LEY LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
48 ILE(.98) ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE WE ILE ILE ILE ILE
49 TYR _TYR TYR TYR TYR TYR_TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR
50 ASP ASP GLU ALA ALA GLY ASP GLY ALA ALA ALA ALA ASP ASP
c o ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA VAL ALA ASP ALA ALA
g 52 SER SER SER SER SER SER SER THR SER SER SER SER SER ALA SER
R 93 LYS ASN ASN SER SER THR ASN SER SER SER ASN SER ARG ASX
2 54 LEU(.98) LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
55 GLU GLU GLN PRO GLN GLU GLU GLN GLN GLN GLN GLN GLU GLU GLU
56 ALA SER ALA SER SER THR THR SER SER SER VAL SER THR
57 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
58  VAL(.98) VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL ASX VAL
59 PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO THR PRO PRO
60 SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
61 ARG(.95) ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG LYS ARG
62  PHE(.95) PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE VAL PHE
63 SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER THR
84 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
65 THR GLY SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
66 GLY(.95) GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
67 SER SER SER SER SER SER PHE SER SER SER SER SER SER
68 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLU
69 THR ALA THR THR THR THR THR THR THR THR ALA THR THR
70 ASP HIS ASP ASP ASP ASP ASP GLU ASP ASP GLU ASP ASP
e 71 PHE PHE TYR PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE VAL
R 12 THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
a 73 PHE PHE PHE LEU LEU LEU PHE LEU LEU LEU LEU LEU VAL
74 THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR ASX
75 LEé.ss ILE ILE JLE ILE ILE ILE ILE ILE IE WE ILE ILE GLX
76  SER(.95) SER SER SER SER SER SER SER ASN SER SER SER SER SER
77 GLY SER SER SER SER THR GLY SER SER SER SER SER SER
78 LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
79 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
80 PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO
81 GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU GLU
82 ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP
83 ILE ILE ILE PHE PHE ILE ILE PHE PHE PHE PHE SER ILE
84  ALA(.98) ALA ALA ALA ALA ALA GLY ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
85 THR THR THR THR THR ASN THR THR THR THR THR THR PRO
86 TYR(.98) TJYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR LYS
87 TYR(.98) TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR
88 CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYs CYS
89 GLN GLN GLIN GLN GLN GLN GLN LEU GLN GLN GLN GLN GLN
90 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
91 PHE TYR TYR ASN TYR TYR TYR TYR TYR TYR ASN SER ARG
92 ASP ASP GLN TYR ASN ASP ASP SER ASN ASN TYR TYR ASP
93 ASN TYR SER ILE SER ASN THR SER SER SER ASN SER ASP
c % LEU LEU LEYU THR TYR VAL LEU PHE TYR TYR PHE THR LEU
g 9 PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO SER LEU PRO
95C
950
95E
95F
96 LEU TRP TYR THR - ILE ARG TRP - - PHE ILE TYR
Qa7 THR THR THR SER - THR THR THR - -  THR THR THR
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24 25* 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36 37 38 39 40 41 42 43 44 45 46 47
AMYLOID LOW DIE CAR TEI BJ CON TRA AMYLOID F- OU DEE GAL JOH KER LAY BRA WES Vb Vb HKIO2 EU DEN PAU
VIFB A 48 LEP GUI (10C) () 'CL 'CL  'CL
# #
0 #
1 ASP  ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP  ASP  ASP ASP ASX ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP
2 ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE WE WE WE ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE
3 GLN  GLN GLN GLN GLN GLN GLN GIN GIN GLN GLN GLX GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GIN GLN
a MET  MET MET MET MET MET MET MET MET  MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET MET
5 THR  THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
6 GLN  GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLX GLN GLN GLN GLN GLN GLX GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
7 SER  SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
8 PRO  PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO
9 SER  SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
Fo10 SER  SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER thr  thr thr  thr
R 1 LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU val val val LEU LEU LEU LEU
A} SER  SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
13 ALA  ALA ALA ALA ALA ALA ALA  ALA ALA ALA ALA ALA ALA val val ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
14 SER  SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
15 VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL
16 GLY  GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
17 ASP  ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP  ASX ASX ASP ASP ASP ASP ASP gix ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP
18 ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG
19 VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL ile VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL
20 THR  THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
21 ILE ILE ILE ILE WE ILE ILE ILE ILE JLE ILE LE ILE JLE JLE ILE (LE ILE ILE JLE ILE ILE ILE
22 THR  THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR le ser THR THR THR THR THR THR THR THR THR THR
23 CYS _CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYys CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS CYS
24 GLN  ALA ARG ARG ARG GLN GLN ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG
25 ALA  ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA THR ALA
26 SER  S$ER SER GLY SER SER SER SER SER SER SER SER SER SER
S;A GLN GLN GLX GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
278 SO P o= = oo =
S 20
R o7
28 ASX  ASX ASP ASN ASP GLY GLY SER SER SER SER
29 ILE ILE ILE VAL ILE JLE ILE ILE ILE ILE ILE
30 GLY  SER LYS ASN SER SER SER SER ASN SER SER
31 ALA HIS SER SER SER THR ARG SER
32 TYR TYR TRP TRP TRP TRP TRP TRP SER
33 LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
34 ASN ALA_ ALA ALA ALA ALA ALA ALA
35 TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP TRP
36 TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR
37 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GILN GLX
38 GLN GLN GIN GLN GLN GLN GLN GLX
39 LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS
40 PRO SER PRO PRO PRO PRO PRO PRO
41 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
R 42 LEU LYS LYS LYS LYS LYS GLU GLX
43 ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
44 PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO
45 LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS LYS
46 LEU LEU LEU LEU LEU LEU VAL LEU
47 LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
48 ILE ILE ILE ILE WLE WMET ILE ILE
49 GLY TYR TYR_TYR _TYR _TYR TYR TYR TYR
50 ASP GLY SER ALA ALA ASP LYS GLY GLX
c B ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
5§ 82 SER SER SER SER SER SER SER SER
R 3 SER THR SER SER SER SER SER ASN
2 54 LEU ARG LEU LEU LEU LEU LEU LEU
55 ASX GLU GLU GWN GLU GLU GLU
56 SER ALA ASN SER SER SER__SER SER
; 57 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
) 58 VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL VAL
; 59 VAL PRO PRO PRO PRO PRO PRO PRO
60 SER SER SER SER SER SER SER SER
61 ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG ARG
62 GLN PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE
63 SER SER SER SER SER SER ILE SER
64 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
65 SER SER SER SER SER SER SER SER
66 GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
67 SER SER SER SER SER SER SER SER
GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY GLY
69 THR THR THR THR THR THR THR THR
70 ASP ASP GLU ASP ASP GLU GLU GLU
P PRO PHE PHE PHE PHE PHE PHE PHE
R 72 SER THR THR THR THR THR THR THR
73 LEU PHE LEU LEU LEU LEU LEU LEU
74 ALA THR THR THR THR THR THR THR
75 VAL ILE ILE ILE ILE ILE ILE ILE
76 SER SER SER SER SER SER SER SER
77 ARG SER SER SER SER SER SER SER
78 LEU LEU LEU LEU LEU LEU LEU
79 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
80 PRO PRO PRO PRO PRC PRO SER
81 GLU GLU GLU GLU ASP ASP ASP
82 ASP ASP ASP ASP ASP ASP ASP
83 ILE PHE PHE PHE PHE PHE PHE
84 ALA ALA ALA ALA ALA ALA ALA
85 THR THR THR THR THR THR THR
86 TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR TYR
87 TYR TYR PHE TYR TYR TYR TYR TYR
88 CY§ CYs CYS CYS CYS CYS CYS CYS
89 GLN GLN GLN GLN GIN GLN GLN GLN
90 GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN GLN
91 GLY TYR TYR ALA ALA ALA TYR TYR TYR
92 GLU ASP ASN HIS ASN ASN ASN ASN ASP
93 SER ASP ASN SER SER SER SER SER SER
c % ASP LEU TRP VAL PHE PHE TYR ASP PHE
b 9 SER PRO PRO PRO PRO PRO SER SER PRO
R 9% #
3 958
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